SouthGreen

S bioinformatics platform

Description

Plateforme bioinformatique multi-institutionnelle pour I’analyse des ressources génomiques appliquée aux plantes
méditerranéennes et tropicales. La plateforme fait partie de 1’infrastructure de recherche nationale IFB

Services
* Analyse de données de séquencage NGS : TOGGLE, SniPlay, e
Galaxy BELELLE M assava Genome Hub 2 LnPhyl
* Evolution et phylogénie : RAP-Green, InTreeGreat I‘&'""M" : e J ’ o ’

Génomique comparative : GreenPhyl ‘ SNIPIaY, ‘ ‘m-asm Oﬁ@ ‘Ei OryGenesDB |

* Bases de données : South Green Genome Hubs (Banana, Coffee,

Cocoa, Cassava, Rice, Grass, Sugarcane), GIGWA TropGene, AgroL.D
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Equipements
* Cluster AGAP
©  Calcul : Tous les neeuds de calcul sont interconnectés en Infiniband 40 Gb/sec

23 Neeuds de calcul : Haswell 2680v3 : 24 cceurs physiques 48 Cceurs logiques 192 Go RAM
1 Neeud BigMem : E74830 v3 : 48 cceurs physiques 96 ceeurs logiques, 2.6 To RAM

= 1 Nceud dédié a R-Studio: Xeon E74820 32 cceurs Physiques, 1 To RAM

©  Stockage
= Espace temporaire : Scratch GPFS : 270 To RAID 6 sans backup
®  Stockage longue durée : NAS : 750 To RAID 6 avec 11 SSD de 800 Go, sécurisation par
snapshot. Chaque utilisateur dispose de 150 Go

*  (Cluster IRD

o 27 neeuds de calculs incluant
= 10 neeuds de 24 ceoeurs avec de la mémoire RAM allant de 48Go a 144 Go
= 8 nceuds 12 ceeurs, 144 Go RAM / 4 neeuds 20 ceeurs, 64 Go RAM

® 1 serveur GPU avec 8 cartes graphiques RTX 2080 et 192 Go de RAM.
© Stockage : 18 To

Formations : https://southgreenplatform.github.io/trainings
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Droits d’utilisation / Conditions d’acces

Etre partenaire d'un projet en lien avec les plantes méditerranéennes et tropicales : plus d’information sur les sites
des clusters respectifs : AGAP et IRD

Contacts : southgreen-pilotage@cirad.fr

Site Internet : https:/southgreen.fr
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https://www.france-bioinformatique.fr/
https://southgreen.fr/
mailto:southgreen-pilotage@cirad.fr
https://bioinfo.ird.fr/
https://bioinfo-agap.cirad.fr/
https://southgreenplatform.github.io/trainings/
https://bioinfo-redmine.ird.fr/projects/itrop/wiki/IRD_Cluster_Usage
http://hpc.cirad.fr/PrInfo05_CharteUtil_V3.pdf
http://agrold.southgreen.fr/agrold/
http://agrold.southgreen.fr/agrold/
http://tropgenedb.cirad.fr/
http://gigwa.southgreen.fr/gigwa/
https://sugarcane-genome.cirad.fr/
https://rice-genome-hub.southgreen.fr/
https://rice-genome-hub.southgreen.fr/
https://www.cassavagenome.org/
https://cocoa-genome-hub.southgreen.fr/
http://coffee-genome.org/
https://banana-genome-hub.southgreen.fr/
http://banana-genome.cirad.fr/
https://www.greenphyl.org/
http://phylogeny.southgreen.fr/treedisplay/index.php
https://github.com/SouthGreenPlatform/rap-green
http://galaxy.southgreen.fr/galaxy
http://sniplay.southgreen.fr/cgi-bin/home.cgi
https://github.com/SouthGreenPlatform/TOGGLE

